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@ 1 TACATTATATITTATTIITIGGAATTTGAGCAGGAATAGTAGGAACTTICATTAAGTTTATTAATICGAG ATCTITAATTGGAGATGAT CARATTTATAATACTATTIGTTACAGCTCATGCTTTTATTATAAT
1 TACATTATATTTTATTTTTGGAATTTGAGCAGGAATAGTAGGAACTTCATTAAGTTTATTAATTICGAG ATCTTTARATTGGAGATGA JCARATTTATAATACTATTGTTACAGCTCATGCTTTITATTATAAT
1 EAJATTATATTTTATTTT GGRATTTGAGCAGGAATAGTAGGAACTTCATTAAGTTITATTAATTCGAG AT CTTTAAT TGGAGATGAT CARATTTATAATACTATTGTTACAGCTCATGCTTITATTATAAT
@ 151 TTITTITTATAGTTATACCTATTATAATTGGAGGATTTGGTAATTGACTCGTTCCATTAL GTTAGGAG T CGAAT AR A T AR TAT A AGTITITCACTICTITCCTCCTTICTTTAACTCTITTAATTITCAAGTAG
151 TTTITTITTATAG TATACCTIATTATAATTGGAGGATTTGGTAATTIGACTCGTITCCATTARTGTITAGGAG TCGAAT AR AT A A TATAAGTTTTIGACTICTTICCTCCTTICTTTAACTCTTITAATTICARAGTAG
151 TTTITTITTATAGTIATACCTATTATAATTIGGAGGATTIGGTAATTIGACTCGITCCATTAATGTITAGGAG CCCTCGAATAAATAATATAAGTTITIGACTICTTICCTCCTICTITTAACTCTTTITAATTTICAAGTAG
@ 301 ARATCGTAGAAAATGGAGCAGGAACAGGATGARCAGTGTACCCCCCACTTTCAT CTARTATTGCCCATGGAGGAAGT TCAGTAGATITAGCTATITTITTCACTICATTTAGCTGGTATTICTTCAATTCTAGGAGCTATTAATTTTATTAC
301 AATCGTAGARAATGGAGCAGGAACAGGATGAACAGTGTACCC ACTTTC AT CTAATATTGC CCATGCAGGAAGTTCAGTAGATTTAGCTATTITITTCACTICATTTA CTGGTATITCTTCARTICTAGGAGCTATTAATTTTATTAC
301 AATCGTAGAARATGGAGCAGGAACAGGATGRACAGTGTACCCCC CACTTITC AT CTAATATTGC CCAT GGAGGARACT T CAGTAGATTTAGCTATITITICACTTCATTTAGCTGGTATTTCTTCAATTCTAGGAGCTATTAATTTTATTAC
@ 451 TACH TTATTAAT AT ACGAT T AR A CAGTTTAT CT I T TGAT C AR A TACCTI T AT TCATTTGAGCTGTAGGARTTACTGCATTTT I AT TATTAT I AT CTTTACCTGTIATTAGCTGGAGCTATTACTATACTITTAACAGATCGARATCTARRL
451 TACAATTATTAATATACGATTAAAC AaTTThT, TITIGAT C AR TACCTITATTCAT T IGAGCTGTAGGAATTACTGCATTTTTATTATTATTATCTTITACCTGUATTAGCTGGAGCTATTACTATACTITTAACAGATCGARATCTARA
451 TACARTTATTAATATACGATTAAACAGTITATCTITIGAT CARRTACCTTTATICATTTGAGCTGTAGGART TACTGCATTITIATTATIATTAT CTITACCTGTATTAGCTGGAGCTATTACTATACTTTITARCAGATCGARATCTARA
@ 601 TACATCTTTITTTIGACCCTIGCAGGAGGAGGTGACCCAATCTTATACCARCATTTATTIT
@ 601 TACATCTTITTITIGACCCTIGCAGGAGGAGGTGA AATCTTATACCAACATTTATTT
@ 601 TACATCTITITITIGACCCIGCAGGAGGAGGTGACCCAATCTTATACCAACATTTATTT
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